MANNKISDSVDETAFQALEDALQLGAFEEKPETRKTAKPKQPEARVKEASRQTPAPEATRAPVEQTPRSP
NLEAANDGSKRSPAMILKSLEGGSIGGALRNATIMSVIWALGGLGIAHLLYGNALWS IGSLADLTAIPGL
MAIVVGILVPVMLFFAFATMMARARDLRNAARSMAEVALRLAEPETVASDRIMSVGQAVRREVSAMNDGT
ERTIARATELETLVHSEVNALERSYADNELRVRSLVQELTAERDAIVNHAERIRSSIVGAQEQIKEELSI
VGEELSMRIATTGEAFASMIDTRSAALLEKSRASTEAMGSLIAAKTENLLOALNSSGSTISNEFDMRLHN
LTSTLDERGEVLLERFAIHASTLDSGVESLNSALEERTRQLNETLSARSLELNRNIERGQQVIGGSLDTV
LDKLSTTLEEKGLSFRQSLOSTADDAIMDLDLRSGLYEERMQATVGQVNSAFDEHVAQFASAFDQRAGSL
DSKLMESLARINETVAGGSEALDTILTSGLERIGSTMTDQSLALATALGTGQEMLENALESRTQAFSDAT
GQRTAEITDAFTNSHAKIDTVLAERSNALFGALSASQDRFDEALASRSLAITGSVSGTAEHLAAMLDERA
AAINSVVADVERRLTETLETRAAAITGAVSGIEDRISDTLESRTAALHDVVSGAESRIADTLDGRTAALS
SAISGVEERIADTMDSRTLSLDMTFANVEERLSETLDNRTSALTGIVASAEEKIAGALDSRTATFGDVVA
GAETRIAETLDGRTAALNAVVSGAEERIADALDSRTMALDMTFSGAEEKIAEALDTRTAALGELVASAET
RIAGALDSRTDSLKTVVSGAEERITDVLDSRTMALDMSFSGVEEKITDILDGRTAALKSAVAGVEDRIAG
ALDSRTAALSGIVSGAEERIAEALDSRTLALDMTISGVEERIAEAMDARASSLSLAAAGVGQRLEATAFT
LENALASGHERLETMLGSQAERIAGSLERNSGLIEQSVSGAANRIENVVEDGS SRFAQTVEEGVSRLENN
LSQSHEEIRTALDQRQADLAATLSSATTOMGDMLSEQAMMIGTTVASSASMLELSLETQODTLOKAIDGS
AATLEARLRNSAGDIAVKIGEAAREIGGATDALSTRIETSIGNVTTRLDETGARIETSLDALQTRVGGDL
ANVNNS IEDAGRRFADALEDKTAVFARTSDEAAERITGILDEQTTRVADTFENRTSRLAETFDAGTARID
ERLGTMDRALTIGLENVNRTIEGKASDLAVSLRGAVVSATONIGDEAARSSALLAKSGSEFAEQVQAQNE
AFTKAIEERSGEIVTRISDAQTRLSGQAAAVAQTFSEAGNIIVNKVAEAEAVVRSQVGVISETLTSVESA
LDARGESIRSALDNRTRELNSMLASRSAELSRLIEEKAKPVVEEYATIGREAAEKIVSAAQQSAELLSQS
NSGMVGMVEQAT SDYAAAGTDAASKLVAATRQSTDMLSETHTAMADAVEQGIDKYARSGSDAANKLVAAT
RQSTDMLSQTHNSMAEIVEQSATNFNAAVERAAQGFGAADEALNASATRFSESASQAADMVSSSSRLLEG
KIDRLSNISGQTLAQVAGIVGRFEEHSKVLSQASELLNAAQSSLVGTLEERQDALRSLSVGLVKRSEETE
TAMRNVVGVVENTLNEAEERSQNVAGNLRDNLQASFSDIGRSLDETEQRARSAAQTMRGALLSAGQDASR
SIESTLSDAQKYSDELVNRLRGGVESSLSEVDNLLGSASEKSNAAAANLKETLRQAVEEAVSRFAGATDE
IRRSSHDIRRELDATRAELKRGAFDLPEEAKESAAAMRRAVSEQIKALQDISQLVGRSTHQMEVSEPVAR
ATAATQPAAERRVEPRPQPAAAAPVQQORPAQPQPAPALRGTLPLENRQVENRQAPAPAQPVATNPAGRRE
EGGGWISDLLRGASQETPAASTPRASTEQQPTRAADTRNPRHMVESLNSLSVDIARATIDHDASVELWRRY
QRGERDVFTRRLYTLKGQTTFDEIKRKYEREAEFRTAVDRY ITDFEKLLADVARTDRDRSVTQSYLTSDT
GKVYTMLAHAAGRFN

Figure S3. Amino acid sequences of GPR apolipoprotein domains analyzed herein.
Domains A-1V-4 (242-494) and A-IV-1 (1036-1381) are underlined. Amino acids shown in
structural models in Figure 6 (247-429 and 1043-1284) are in bold. Coiled coils (413-433 and
1100-1120) are in red.



